
Marker Synonym dbSTSno. GenBankno. position framework chromosome DD2 HB3 B1SD QC13 QC01 B4R3 SC05 TC08 GC03 3BA6 1BB5 3BD5 SC01 QC34 QC23 TC05 GC06 D43 C188 C408 116 61 7C3 7C7 7C12 7C16 7C20 7C46 7C101 7C111 7C126 7C140 7C159 7C170 7C183 7C421 7C424
hrpIII . . . 0 2 13 D H D D D D D D D D D H D D D H D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
B7M47 . G44600 . 6.7 2 13 D H D D D D D D H D D H D D D H D D D D H D H D H D H D D H H D D D D D D
C14M75 . G44601 . 9.6 3 13 D H D D D D D D H D D H D D D H D D D D H D H D D D H D D H H D D D D D D
C13M58 . G44602 . 9.6 3 13 D H D D D D D D H D D H D D D H D D D D H D H D D D H D D H H D D D D D D
C3M30 . G44603 . 15.3 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D D
C14M35 . G44604 . 15.3 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D D
C13M71 . G44605 . 15.3 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D D
C13M8 . G44606 . 15.3 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D D
C14M70 . G44607 . 15.3 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D D
C14M60 . G44608 . 15.3 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D D
C13M50 . G44609 . 18.2 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D H
B7M89 . G44610 . 18.2 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D H
C14M62 . G44611 . 18.2 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D H
TA60 . G38876 AF010556 18.2 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D H
C13M80 . G44612 . 18.2 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D H
C13M16 . G44613 . 18.2 3 13 D H D D D D H D H D D H D D D H D D D D H D H D D H H D D H H D D D D D H
C13M99 . G44614 . 26.8 3 13 D H D D D D H H H D D H D D D D D D D D H D H D D H H D D H H D D D D H H
C13M5 . G44615 . 26.8 3 13 D H D D D D H H H D D H D D D D D D D D H D H D D H H D D H H D D D D H H
C13M72 . G44616 . 26.8 3 13 D H D D D D H H H D D H D D D D D D D D H D H D D H H D D H H D D D D H H
C14M72 . G44617 . 26.8 3 13 D H D D D D H H H D D H D D D D D D D D H D H D D H H D D H H D D D D H H
C14M56 . G41089 . 26.8 3 13 D H D* D D D H H H D D H D D D D D* D D D H D H D D* H H D* D H H D D D D H H
B5M128 . G44618 . 29.7 3 13 D H D D D D H H H D D H H D D D D D D D H D H D D H H D D H H D D D D H H
B7M67 . G44619 . 29.7 3 13 D H D D D D H H H D D H H D D D D D D D H D H D D H H D D H H D D D D H H
pSL5 . . . . . 13 D H D D D D H H H D D H H D D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
C1M37 . G44620 . 32.6 1 13 D H D D D D H H H D D H H D D D D H D D H D H D D H H D D H H D D D D H H
MEF_1 mef1 G37829 X60488 32.6 1 13 D H D D D D H H H D D H H D D D D H D D H D H D D H H D D H H D D D D H H
TA64 . G38878 AF010559 32.6 1 13 D H D D D D H H H D D H H D D D D H D D H D H D D H H D D H H D D D D H H
C14M93 . G44621 . 38.3 1 13 D H D D D D H H H D D D H D D D D H D D H D H D D H H D H H H D D D D H H
C6/9M57 . G44622 . 41.2 3 13 D H D D D D H H H D D D H D D D D D D D H D H D D H H D H H H D D D D H H
TA47 . G38819 AF010547 44.1 3 13 D H D D D D H H H D H D H D D D D D D D H D H D D H H D H H H D D D D H H
C13M43 . G44623 . 44.1 3 13 D H D D D D H H H D H D H D D D D D D D H D H D D H H D H H H D D D D H H
C13M97 . G44624 . 47 3 13 D H D D D D H H H D H D H D D D D D D D H D H D D H H H H H H D D D D H H
TA56 . G38877 AF010554 47 3 13 D H D D D D H H H D H D H D D D D D D D H D H D D H H H H H H D D D D H H
C13M87 . G44625 . 52.7 3 13 D H D D D D H H H D H H H D D D D D D D H D H D D H H H H H H H D D D H H
C13M95 . G44626 . 58.4 3 13 D H D D D H H H H D H H H D D D D D D D H D D D D H H H H H H H D D D H H
TA116 . G38875 AF010520 58.4 3 13 D H D D D H H H H D H H H D D D D D D D H D D D D H H H H H H H D D D H H
C14M101 . G44627 . 58.4 3 13 D H D D D H H H H D H H H D D D D D D D H D D D D H H H H H H H D D D H H
C14M84 . G44628 . 58.4 3 13 D H D D D H H H H D H H H D D D D D D D H D D D D H H H H H H H D D D H H
p7BP27 . . . . . 13 D H D D D H H H H - H H H D D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
C13M63 . G44629 . 64.1 3 13 D H D H D H H H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H H D D D H H
Pf2488 p2488 G37774 T02488 64.1 3 13 D H D H D H H H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H H D D D H H
B7M9 . G44630 . 64.1 3 13 D H D H D H H H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H H D D D H H
C13M86 . G44631 . 64.1 3 13 D H D H D H H H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H H D D D H H
TA49 . G38874 AF010549 64.1 3 13 D H D H D H H H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H H D D D H H
C13M17 . G44632 . 72.7 3 13 D H D H D H D H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H D D D H H H
C13M18 . G44633 . 72.7 3 13 D H D H D H D H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H D D D H H H
C14M12 . G41090 . 72.7 3 13 D H D H D H D H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H D D D H H H
C1M53 . G44634 . 72.7 3 13 D H D H D H D H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H D D D H H H
C13M10 . G44635 . 72.7 3 13 D H D H D H D H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H D D D H H H
C13M13 . G44636 . 72.7 3 13 D H D H D H D H H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H D D D H H H
TRAP . G37858 X13022 75.6 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H D D D H H H
C13M36 . G44637 . 75.6 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H D D D H H H
C1M70 . G44638 . 78.5 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D D D D D D D D D D D H H H H H H D D D D H H
C13M27 . G44639 . 81.4 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D D D D H D D D D D D H H H H H H D D D D H H
C13M45 . G44640 . 81.4 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D D D D H D D D D D D H H H H H H D D D D H H
C13M46 . G44641 . 81.4 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D D D D H D D D D D D H H H H H H D D D D H H
C14M74 . G44642 . 84.3 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D D D D H D D D D D D H H H H H H H D D D H H
C14M83 . G44643 . 87.2 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D D D D H D H D D D D H H H H H H H D D D H H
C14M94 . G44644 . 92.9 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D D H D H D D D D H H H H H H H D D D D H
C13M75 . G44645 . 92.9 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D D H D H D D D D H H H H H H H D D D D H
C1M61 . G44651 . 95.8 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D D D H H H H H H H D D D D H
C13M40 . G44649 . 95.8 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D D D H H H H H H H D D D D H
C13M84 . G44650 . 95.8 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D D D H H H H H H H D D D D H
C1M60 . G44646 . 95.8 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D D D H H H H H H H D D D D H
C13M33 . G44647 . 95.8 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D D D H H H H H H H D D D D H
C13M59 . G44648 . 95.8 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D D D H H H H H H H D D D D H
C13M96 . G44652 . 98.7 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H H H H H H D D D D H
C13M28 . G44653 . 98.7 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H H H H H H D D D D H
C14M81 . G44654 . 98.7 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H H H H H H D D D D H
C1M69 . G44655 . 101.6 3 13 D H D H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H H H H H H D H D D H
C13M15 . G44656 . 107.3 3 13 D H H H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H D H H H H D H D D H
C12M49 . G38798 . 107.3 3 13 D H H H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H D H H H H D H D D H
C14M66 . G44657 . 107.3 3 13 D H H H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H D H H H H D H D D H
POLY3 . G37859 M73770 107.3 3 13 D H H H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H D H H H H D H D D H
C13M2 . G44658 . 107.3 3 13 D H H H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H D H H H H D H D D H
C13M90 . G44659 . 107.3 3 13 D H H H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H D H H H H D H D D H
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C14M106 . G44660 . 107.3 3 13 D H H H D H D D H D H H H D D H D H H D H D D H D H H D H H H H D H D D H
pE3 . . . 113 3 13 D H - H D H D D H D H H H D D H H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
pC13.E14 . . . 113 3 13 D H - H D H D D H D H H H D D H H . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .
TA133 . G38879 AF010528 113 3 13 D H H H D H D D H D H H H D D H H H H D H D D H D H H H H H H H D H D D H
C14M73 . G44661 . 127.3 3 13 D H D H D H D D D D H H D H D H H H H D H D D H D H H H H D H H D H D D H
C14M131 . G44662 . 127.3 3 13 D H D H D H D D D D H H D H D H H H H D H D D H D H H H H D H H D H D D H
C13M91 . G44663 . 130.9 3 13 D H D H D H D D D D H H D H D H H H H D H D D H D H H H H D H H D H D H H
C13M70 . G44664 . 130.9 3 13 D H D H D H D D D D H H D H D H H H H D H D D H D H H H H D H H D H D H H
C14M122 . G44665 . 130.9 3 13 D H D H D H D D D D H H D H D H H H H D H D D H D H H H H D H H D H D H H
C14M27 . G44666 . 130.9 3 13 D H D H D H D D D D H H D H D H H H H D H H D H D H H H H D H H D H D H H
C14M126 . G44667 . 135.9 3 13 D H D H D H D D D D D H D H H H H H H D H D D D D H H H H D H H D H D H H
TA14 . G38885 AF010530 138.8 3 13 D H D H D H D D D D D H D H H H H H H D H D D H D H H H D D H H D H D H H
C13M81 . G44668 . 144.5 3 13 D H D H D H D H D D D H D H H H H H H D H D D H D H H H D D H H H H D H H
C1M59 . G44669 . 144.5 3 13 D H D H D H D H D D D H D H H H H H H D H D D H D H H H D D H H H H D H H
C13M32 . G44670 . 144.5 3 13 D H D H D H D H D D D H D H H H H H H D H D D H D H H H D D H H H H D H H
B8M6 . G44671 . 150.2 3 13 D H D H D H D H D D D D D H H H H H H D H D D H D H H H D D H H H H H H H
B5M146 . G44672 . 150.2 3 13 D H D H D H D H D D D D D H H H H H H D H D D H D H H H D D H H H H H H H
C13M67 . G44673 . 155.9 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H H H H H D H D H H D H H H D D H H D H H H H
C13M12 . G44674 . 158.8 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H H D H H D H D D H D H H H D D H H D H H H H
C1M67 . G44675 . 158.8 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H H D H H D H D D H D H H H D D H H D H H H H
C13M68 . G44676 . 158.8 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H H D H H D H D D H D H H H D D H H D H H H H
C14M107 . G44677 . 158.8 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H H D H H D H D D H D H H H D D H H D H H H H
C13M37 . G44678 . 158.8 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H H D H H D H D D H D H H H D D H H D H H H H
C13M77 . G44679 . 164.5 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
C13M6 . G44680 . 164.5 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
VAPA . G37860 L08200 164.5 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
C13M22 . G44681 . 164.5 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
C13M14 . G44682 . 164.5 3 13 D H H H D H D H D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
C13M79 . G44686 . 170.2 3 13 D H H D D H D D D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
C1M68 . G44687 . 170.2 3 13 D H H D D H D D D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
TA107 . G38880 AF010516 170.2 3 13 D H H D D H D D D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
Pf18153 . G37861 T18153 170.2 3 13 D H H D D H D D D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
C14M45 . G44688 . 170.2 3 13 D H H D D H D D D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
C14M43 . G44690 . 170.2 3 13 D H H D D H D D D D D D D H H D D H H D H H D H D H H H D D H H D H H H H
C13M38 . G44689 . 173.1 3 13 D H H D D H D D D D D D D H H D D H H D H H D H D H D H D D H H D H H H H
TA46 . G38820 AF010546 173.1 3 13 D H H D D H D D D D D D D H H D D H H D H H D H D H D H D D H H D H H H H
C13M56 . G44685 . 178.8 3 13 D H H D D H D H D D D D D H H D D H H D H H D H H H D H D D H H D H H H H
C13M73 . G44683 . 178.8 3 13 D H H D D H D H D D D D D H H D D H H D H H D H H H D H D D H H D H H H H
C13M51 . G44684 . 178.8 3 13 D H H D D H D H D D D D D H H D D H H D H H D H H H D H D D H H D H H H H
TA58 . G38813 AF010555 184.5 3 13 D H H D D H D H D D D D D H H D D H H D H H D D H H D H D D D H D H H H H


